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Resumen

Existen muchas estadisticas que indican con aparente
precision la semejanza entre los genomas del ser humano y del
chimpancé. Mientras que un examen precipitado deloschimpancés
y los seres humanos conduce razonablemente a la expectativa de
que sus ADN deberian tener cierta semejanzay de que seria mas
similaresunosotrosdelo podrian ser con otros organismos, frecu-
entemente estas semegjanzas seexageran'y carecen delaprecision
que cominmente se asume. En parte esto es una consecuencia de
las técnicas utilizadas para comparar las secuencias, las cuales
proporcionan cifras exactas que no necesariamente aportan la
diferencia o la semejanza exacta entrelas secuencias. Otro factor
eslamaneraen quesepueden arreglar losdatosantesdel analisis
0 como parte del proceso del analisis. En Ultima instancia, las
semegjanzas del ADN se asemgjan filosoficamente a semglanzas
morfoldgicas y su interpretacion depende en gran manera del
cristal filosofico a través de la cual se ven.

Hace poco |os autobuses de mi vecindario aparecieron con
un nuevo aviso a colores en sus costados. En letras imprenta
proclamaban que los seres humanos y los chimpancés son
idénticos en un 98%,! y agregaban: “Venga a conocer a sus
parientes’. No estoy seguro cuén eficaces fueron estos anuncios
como método deatraer vistantesalanuevaexpos ¢ion demonos,
pero a mi hija de séptimo grado la impresionaron. Cuando
estadisticas como estas, que suenan tan precisas, llegan a las
campafias publicitarias, es probable que queden grabadasen las
mentestanto de nifios como adultos. ¢Pero de donde surgen estas
cifras? ¢Y quésignifican en realidad?

MUCHOS NUMEROS, POCA PRECISION

Aun un examen superficial de los porcentajes de similitud
entre el genomadel chimpancéy € ser humano revela rdpida
mente que toda percepcidn de precision es ilusoria. Es comin
que aparezca la cifra del 98%,? como asi otras cifras diversas.
Por giemplo, € 99,4% es otra cifra publicada que suena mas
precisay hace incrementar la cercania entre los humanos'y €
chimpancé.® Cuando se comparan porciones de los genomas
humanosy del chimpancé, un trabajo sugirié que son idénticos
enun 98,77%.* Por otro lado, algunas comparacionestempranas

publicadas de porciones de los genomas humanos y del chim-
pancé bgjaron la estimacién a 95%.°

Cuando se publicd en 2005 una copiamas o menoscompleta
del genomade chimpancé,® la conclusién fue que los genomas
del ser humano y del chimpancé eran similares en un 96%. A
pesar de que esta estimacién es significativamente mas bajaque
lamayoriadelas anteriores, estanuevacifraimpulsd aFransde
Waal, experto en primates de Emory University, a proclamar:
“Darwin no fue sélo provocador a decir que descendemos de
los smios, sino que no fue lo suficientemente lgjos....Somos
simios en todos | os aspectos, desde nuestros brazos extensos y
cuerpos sin cola hasta nuestros héhitos y temperamento” .’

Por supuesto, Darwin si fue lo suficientemente lgjos sin la
ayuda de latecnologiamoderna de secuenciado deADN. No es
verdad la cantinela que se proclama a menudo de que Darwin
jamas afirmé que los humanos descendian delossimios® En El
origen del Hombre, Darwin dedica todo e capitulo 6 titulado
“Acercadelasafinidadesy genedogiade hombre’, adesarrollar
el argumento de que los humanos son simios'y, por lo tanto, a
igual quelosdemassimios, descendieron del ancestro cominde
todos los simios, que era en si mismo un smio.® Uno de los
grandes partidarios de Darwin, Thomas Henry Huxley, hizo que
esteargumento salieraimpreso amastardar en 1863,° s6lo cuatro
afos después de la publicacion de El origen de las Especies de
Darwiny bastante antes de que éste Ultimo publicara El origen
del Hombre.

“HOMOLOGIA”, DARWINISMO Y CREACION

Dentro de los confines del pensamiento darwiniano, las si-
militudes entre los organismos, que a menudo se denominan
homol ogias, son tratadas como evidencias de ancestrosen comun.
De esta manera, se piensa que dos organiSmos que poseen mas
cosas en comun que alguin tercer organiSmo cuentan con un ante-
pasado comUn mas reciente que en relacion con esa tercera
criatura. Por gemplo, tanto lasranas como las vacas poseen 0j0s
tipo camara, cuatro patasy muchasotras caracteristicasen coman,
pero las lombrices carecen de estas caracteristicas, de manera
que de acuerdo con e pensamiento darwiniano, lasranasy las
vacas poseen un antepasado comiin mas reciente que cualquiera
delosdosen relacion conlaslombrices. Al referirsed secuenci-
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Figura 1
Diversas Mutaciones del ADN

Micromutaciones o0 Mutaciones Puntuales:
Cambios en uno o muy pocos nucledtidos:
Substitucion - Reemplazamiento de un nucledtido por otro
Estas mutaciones comtiinmente tienen el menor impacto.

Secuencia ADN: AGTTCAG-TAC-TGA-ACA-CCA-TCA... Cuando la C en cursiva en el
Secuencia de la Proteina: primer ADN se cambia por una

A, el codon ACA para la Cys
Secuencia ADN: AGTTCAG-TAC-TGA-AAA-CCA-TCA... cambia a codon AAA para la
Secuencia de la Proteina: Leu.

Desplazamiento por pérdida o insercién - Pérdida o insercion de uno o mas nucleétidos:
Puede tener un gran impacto, destruyendo la funcidon de una proteina o causando otros problemas
Secuencia ADN: AGTTCAG-TAC-TGA-ACA-CCA-TCA. .. En este ejemplo se quita la C en
Secuencia de la Proteina: cursiva en la primera secuencia
de ADN; cambiando de codon
Secuencia ADN: AGTTCAG-TAC-TGA-AAC-CAT-CAA... (Cysacodon Leu. El significado
Secuencia de la Proteina: de los codones subsiguientes

también cambia.

Macromutaciones:
Grandes cambios, a veces visibles en los cromosomas usando un microcopio éptico.

Deleccion - Pérdida de secciones de un cromosoma
Cromosoma original

\> Segmento de cromosoma borrado

Duplicacién - Duplicacion de secciones de cromosomas

Cromosoma original

Duplicated segment

Inversion - Cambio de orientacidén de secciones de cromosomas
Cromosoma original

Segmento invertido

Translocacion - Traspaso de una parte de un cromosoma a otra parte
Cromosoma original

Segmento translocado
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ado de ADN, se aplicala mismalégica
cuando se ve que los chimpancés y los
humanos poseen masADN en comin que
cuaquieradelosdosenrelacién conotros
organismos, esto esvisto como unafuerte
confirmacién delasideasde Darwin. Pero
el ADN posee un plus adicional, ya que
es el material genético mismo e que se
transmite de padres a hijos.

Desde unaperspectivacreacionista, la
similitud del ADN de los humanosy los
chimpancés no resulta sorprendente. De
todos los animales, los chimpancésy los
gorilas son claramente los que més se
parecen a los humanos. Seria alarmante
descubrir queel Creador regresd alatabla
dedisefio paracrear un codigo completa
mentediferente paraloschimpancés. Esto
seriailégico, algo asi como notar quelos
autos ToyotaCamry y Corollason pareci-
dosy entonces predecir quelosplanesde
ingenieriade estosautomavilesdeben ser
completamente diferentes. Lossimios se
parecen mésalos humanos quelasvacas
porque, entre otras cosas, SUADN esmas
similar d deloshumanos. Esdecir que, s
bien las smilitudes de las secuencias de
ADN parecen ser exactamentelo quelos
creacionistas y evolucionistas esperan,
algunos darwinistas actllan como s esto
confirmara de alguna forma el pensa
miento darwiniano y refutara de algin
modo €l creacionismo.

EXPLICANDO LAS DIFFE-
RENCIAS

Unapreguntaalin masinteresanteque
lacreacion explicabastante bieny el dar-
winismo afirmaexplicar, esdequémanera
surgieron estas diferencias entre el
genoma de los humanos y € del chim-
pancé. La explicacion a esto requiere
conocer lasdiversasclasesdediferencias
quepodrian exigtir entrelosdosgenomas.
La Figura 1 resume algunas de estas
diferencias. Si bien las analogias con €
lengugje no son perfectas, existen sufici-
entes similitudes entre la manera en que
el ADN codificalainformaciony laforma
enquelasletrascodifican lainformacién
en espafiol de manera que es posible
presentar — utilizando ejemplos del
espafiol — unailustracion genera delos

problemas inherentes a decidir cuan
similares son dos secuencias de ADN.
Recordemosquee ADN esexplicado
en “letras’” moleculares denominadas
bases. A diferencia del espafiol, existen
solo 4 letras en € “idioma’ del ADN y
estanseabreviancomoA, T, Gy C.Ahora,
imaginemos dos secuenciasde ADN:

1 GAATGC
2 TAATGA

Hay un tota de seis letras en cada
secuencia, y lasecuencialy lasecuencia
2 dlo difieren en dos bases, laprimeray
la dltima de cada secuencia. Si slo se
compararael nimero de letras comunes,
entonces estas secuenciasserian?/,067%
idénticas. Un giemplo similar en espafiol
estariadado por laspddbras“tio” y “mio”,
donde son 67% idénticas S miramos las
letras, aunque sus significados son com-
pletamente diferentes. En e gemplo an-
terior del ADN, s estas dos secuencias
fueran parte de un gen codificador de
proteina, tendrian significados com-
pletamentediferentes.

Al momento de codificacion para
producir una proteina, el ADN utiliza
palabras denominadas codones que
abarcan las tres bases. Cada codon
codifica un aminoécido, y las proteinas
son simplemente secuencias especificas
de aminoé&cidos que han sido agrupadas.
En este caso particular, lasletrasGAA de
la secuencia 1 serefieren a aminoacido
de acido glutamico (glutamato) y las
TGC" se refieren a un aminoécido muy
diferente llamado cisteina. Los codones
delasegunda secuencia, TAAY TGA, s
bien difieren en una base de cada uno de
los codones de ADN de la secuencia 1,
tienen significadostotalmente diferentes.
De hecho, ninguno codifica un amino-
acido en absoluto. Estos codones son
[lamados codones de finalizacion yaque
acttian como puntosal fin deunaoracion
en el lenguaje del ADN, esdecir, sefidan
donde culmina la codificacion del ADN
de unaproteina.

PEQUENOS CAMBIOS Y
GRANDES DIFERENCIAS

Laleccién pararecordar detodo esto
es que cambios relativamente pequefios

en el ADN pueden marcar una gran
diferencia Estaeslacaracteristicacomun
tanto de las secuenciasde ADN como de
las paabras en espafiol. A veces, d sdlo
mover unaletraaunaposicién diferente
dentro de una palabra puede marcar una
gran diferencia. En el ADN, los codones
GGU y UGG codifican aminoacidos, pero
e primero codifica e aminoacido més
simple, laglicing, mientrasqued segundo
codifica € triptéfano que esta entre los
aminoacidos mas grandes y compleos.
Un gemplo en espaiol seriasimplemente
mover la ¢ de “creacion” y crear una
palabra completamente diferente como

“reaccion”.

Observemos un egjemplo de dos
secuenciasdeADN quedifieren enmenos
del 1% pero producen resultados muy

diferentes:

SECUENCIA 1:
HUMANA A (HB A)

BETAGLOBINA

ATGGTGCATC TGACTCCTGA
GGAGAAGTCT GCCGTTACTG
CCCTGTGGGG CAAGGTGAAC
GTGGATGAAG TTGGTGGTGA
GGCCCTGGGC AGGCTGCTGG
TGGTCTACCC TTGGACCCAG
AGGTTCTTTG AGTCCTTTGG
GGATCTGTCC ACTCCTGATG
CTGTTATGGG CAACCCTAAG
GTGAAGGCTC ATGGCAAGAA
AGTGCTCGGT GCCTTTAGTG
ATGGCCTGGC TCACCTGGAC
AACCTCAAGG GCACCTTTGC
CACACTGAGT GAGCTGCACT
GTGACAAGCT GCACGTGGAT
CCTGAGAACT TCAGGCTCCT
GGGCAACGTG CTGGTCTGTG
TGCTGGCCCA TCACTTTGGC
AAAGAATTCA CCCCACCAGT
GCAGGCTGCC TATCAGAAAG
TGGTGGCTGG TGTGGCTAAT

GCCCTGGCCCACAAGTATCACTAA

SECUENCIA 2:
HUMANA S (HB S)

BETAGLOBINA

ATGGTGCATC TGACTCCTGT
GGAGAAGTCT GCCGTTACTG
CCCTGTGGGG CAAGGTGAAC
GTGGATGAAG TTGGTGGTGA
GGCCCTGGGC AGGCTGCTGG
TGGTCTACCC TTGGACCCAG
AGGTTCTTTG AGTCCTTTGG
GGATCTGTCC ACTCCTGATG
CTGTTATGGG CAACCCTAAG
GTGAAGGCTC ATGGCAAGAA
AGTGCTCGGT GCCTTTAGTG
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4
ATGGCCTGGC TCACCTGGAC
AACCTCAAGG GCACCTTTGC
CACACTGAGT GAGCTGCACT
GTGACAAGCT GCACGTGGAT
CCTGAGAACT TCAGGCTCCT
GGGCAACGTG CTGGTCTGTG
TGCTGGCCCA TCACTTTGGC
AAAGAATTCA CCCCACCAGT
GCAGGCTGCC TATCAGAAAG
TGGTGGCTGG TGTGGCTAAT

GCCCTGGCCCACAAGTATCA CTAA

Hay 444 bases en cada una de estas
secuenciasy difieren en sdlo unabasg, la
vigésima, linea uno, de la secuencia
(resaltada en negrita).*? Es asi que la
diferencia secuencia entre estas secuen-
ciasesde0,225%; son 99,775%idénticas,
y sin embargo la primerasecuenciacodi-
fica una de las proteinas de la hemo-
globina normal mientras que la segunda
secuencia codifica una proteina anormal
que causa la anemia falciforme, una
enfermedad genética devastadora.® La
diferencia de 0,225% en la secuenciade
ADN se traduce en una diferenciaen la
secuencia de proteina de 0,676%, y esta
minima diferencia causa una seria
enfermedad. Notodosloscambiosdeesta
magnitud tienen un impacto tan grande,
pero estailustracion sirveparamostrar que
pequefiasdiferenciasen las secuenciasde
ADN pueden (y de hecho lo hacen) pro-
ducir diferencias sumamente grandes en
|os organismos.

CUANTIFICANDO SIMILARI-
DAD Y DIFERENCIA

¢Como determina uno realmente si
dos secuencias son esencialmente las
mismas o totalmente diferentes? Obvia
mente, mirando simplemente las letras
individuales no sera suficiente para
determinar s dos documentos son difer-
entes 0 similares. Las mismas letras
exactas del afabeto son utilizadas para
codificar la informacién de la versién
ReinaVaerade laBibliay de El origen
de las especies. En € ADN, se utilizan
exactamente las mismas bases para
codificar lainformacion de los humanos
y lapequefia bacteria E. coli queviveen
nuestros intestinos. Al comparar libros,
puede que muchas e inclusive todas las
palabras utilizadas sean las mismas

aungue los libros sean claramente difer-
entes. Al comparar los organismos, 1os
codones utilizados para codificar las
proteinas pueden ser losmismos, perolos
organismos son diferentes. Resulta claro
queunfactor importanteatener en cuenta
al comparar las secuenciasde ADN esla
extension de las secuencias comparadas.
Esto seilustraen € gercicio dado a fin
deegtearticulo.

Otrofactor importanteaconsiderar al
comparar las secuencias de ADN es que
la manera en que la informacién que
codifica la forma en que el ADN es
expresado como proteinamuestraser muy
diferente de laforma en que expresamos
las cosas en espafiol. Si bien es comuln
pensar en el ADN como codificador
mayormente de proteinas, este no es €l
caso: solo arededor del 3% del ADN
humano enredidad codificaproteinas. En
€l pasado, se pensabaque € 97% restante
eran simplemente desperdicios del
proceso evolucionistay congtituiaesenci-
amente “ADN basurad’. Con € tiempo,
sehatornado evidente que unaparte con-
siderable de este ADN no codificado
regula la produccion de proteinas de las
regiones codificadoras de proteina
mientras que otras partes participan en
actividadesvitalesadicionales.*

En los genomas humano y del chim-
pancé gran parte de este ADN no codifi-
cado se halla en la forma de secuencias
repetidas. Esdificil cdibrar laimportancia
de estas secuencias repetidas, 0 aun
evaluarlas, ya que presentan desafios
Unicos a las técnicas modernas de
secuenciado de ADN. Es por eso que, s
bien hablamosdelasecuenciadel genoma
humano como algo completo, no esta
realmente 100% completo. Como se ha
asumido que las secuencias repetidas
carecen de importancia, éstas han sido
ignoradas en algunas comparaciones de
secuencias. Por ggemplo, en los estudios
sobre los que se basalacifradel 98% de
similitud del ADN del ser humano y €
chimpancé, € ADN repetido fue eimi-
nado antes de realizar la comparacion.
Esto esvagamenteand ogo alacompara-
cion de las palabras utilizadas en dos
libros después de remover las palabras

més comunes en un idioma,’® algo que
claramente podriadesviar € resultado de
cualquier comparacién estadistica.

Un factor adicional que complicala
observacién de comparaciones entre los
genomeas de diversos organismos es que
lasdiferenciasparecen estar concentradas
en éreas especificasde susgenomas, y no
distribuidas de manera aleatoria. Por
egjemplo, los genomas humano y del
chimpancé presentan tal variacién re-
specto de la cantidad de diferencias
existentes entre segmentos andogos que
se ha sugerido que en € pasado ambos
organismos evolucionaron hasta llegar a
ser especies separadas, entonces se
separaron durantevariosmillones deafios
antes de volver a unirse arededor de
6,3 millonesdeafiosatras,” paraentonces
separarse otravez.’® Etavariacion dela
cantidad de diferencias evidentes en las
secuencias no se encuentra solamente a
nivel del ADN, sino también en genes
especificos que codifican proteinas
especificas. Por gjemplo, cierto nimero
de genes que se sabe juegan un papel en
el desarrollo del sistema nervioso posee
— Y no resulta sorprendente — mayores
diferencias que las diferencias promedio
entrelos geneshumanosy €l chimpancé.
Los darwinistas atribuyen esto a la
“seleccién positiva’ deesosgenes,’® pero
no resulta obvio determinar por qué esa
seleccion habria operado en esos genes
relacionados con la inteligencia de los
antepasados humanos y no en los del
chimpancé. Es dificil imaginar que la
inteligencia se adapta solamente a los
humanos y sus antepasados. Pero estas
variaciones en el grado de diferencias
entre los diversos segmentos de ADN no
estén restringidas a genes individuales o
apartes de cromosomas. Hay diferencias
[lamativamente pequefias entre los
cromosomas X del chimpancé y de los
humanos en comparacion con las
diferencias entre los otros cromosomas.
No resultainmediatamente obvio de qué
maneralaseleccién natural podria haber
hecho esto, y parece ser que se requiere
algun tipo de relato retorcido para hacer
gue los datos encajen con las pre-
suposicionesdarwinianas.
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DIFERENTES COSAS A PARTIR
DE PARTES SIMILARES

Hay aln otraprofundadiferenciaen-
tre las formas en que funcionan los
genomas humano y del chimpancé, y
puede que ésta sea la de mayor impacto
sobre el hecho que esos genomas no
producen organismos esencialmente
idénticos. El comprender esto requierede
una forma levemente diferente de ver €
papel quejuegan lasproteinasenlosseres
vivos. El ADN codifica las proteinas de
maneramuy similar alaque unalistade
especificacionespuededefinir quétipo de
tornillos u otras partes se utilizan en una
maquina. Se pueden combinar muchas
partesdeformasdiversasparadesarrollar
diversostipos de maquinas. Por jemplo,
si se perdiera € tornillo de paleta que
mantiene unidas un par de tijeras seria
posible reemplazarlo con un tornillo de
cabeza hueca. A la inversa, podria ser
posible tomar las mismas partes, o partes
muy similares a las halladas en una
maquinay combinarlas para producir un
mecanismo muy diferente. Por g emplo,
se podria combinar un muelle de sus-
pension, algunos tornillos, cables y
algunas otras partes de auto parafabricar
unaexcelente ballesta

¢Cud eslarelacion detodo esto con
los genomas humano y del chimpancé?
Si bien resulta tentador pensar que las
diferencias entre los humanos y los
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chimpancés son el resultado de las
diferenciasentre susrespectivasproteinas,
en redidad las diferencias son probable-
mente € resultado de laformaen quelas
partesdelaproteinase agrupan antesque
lasdiferenciasentrelasproteinasmismas.
Esto parece ser exactamentelo que seve
cuando seproducen proteinasindividuaes
apartir de lainformacién hallada en los
genomas humano y del chimpancé
respectivamente. Resultaser quelosgenes
se expresan de maneras sumamente
diferentes en los diversos primates
incluyendo alos humanosy alos chim-
pancés. Estas diferenciasen laexpresiéon
del gen parecen ser e resultado de las
diferencias de un subgrupo de proteinas
[lamadas " factoresdetranscripcién”.® No
deberia resultar sorprendente descubrir
que los darwinistas también atribuyen
estasdiferenciasala“ seleccion positiva’.

No es simplemente que |as proteinas
mismas se combinan de diversas formas
paraconformar distintostiposdecriaturas,
enlo querespectaaloschimpancésy los

humanos, losgenomas mismosseagrupan
en interesantes maneras distintas. Por
gjemplo, durante lareproduccion sexual,
el ADN de ambos padres es bargjado a
igual queun mazo decartasparacrear los
cromosomas Unicos que estaran en la
espermay loshuevosy en Ultimostérmino
enladescendenciade unapargja. Cuando
sucede esto, el ADN tiene que ser
quebrado fisicamente y entonces agru-
pado otra vez. Este proceso es complgo
y no se produce en lugares a azar. Los
lugares donde se producen estos cortesy
nuevas combi naci ones (recombinaciones)
son diferentes en los cromosomas del
chimpancé que en los cromosomas
humanos*

RESUMEN Y PRECAUCION

Entonces, ¢sonidénticosloshumanos
y los simios? La respuesta a la que uno
Ilegue dependera en gran medida de las
presuposiciones filosoficas que uno
incorpore a los datos. En este trabajo he
tratado demostrar quelascifrasdadas por
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los porcentajes de diferencia entre los
genomas humanos y los del chimpancé
carecen delaprecision que seimplicaen
su uso. Asimismo, €l lugar donde se
observen |os respectivos genomas mar-
caraunamuy grandediferenciaenlascon-
clusionesaextraer. En tltimo término, la
maneraen que setradadalainformacién
del ADN codificadoalasproteinasy fina-
mente a las criaturas vivientes es difiere
profundamente entre los humanos y los
simios. Si uno asi lo quiere, se podria
enfatizar con fuerza las abundantes
diferenciasentreel ADN del ser humano
y e del chimpancé. Asimismo, es digno
de destacar que a medida que se publica
mas informacion que compara los ge-
nomas, las diferencias parecen ser mas
profundas que lo que se pensaba unos
pocos afios atras. Pero seria ridiculo
sugerir que los chimpancés no son més
similaresaloshumanosquelasranas, los
peces, lasmoscaso lasaves. Encuaquier
grupo de objetos o criaturas algunos se
parecen més aotros. Lagran preguntaes
aqué conclusion deberiallegarse apartir
dedeestassimilitudesy diferencias.
Hay alin algo més que deberia servir
de precaucion a los que desean llegar a
conclusiones generdes, y es la manera
preocupante en que los propul sorestanto
del darwinismo como del creacionismo
han utilizado los datos en e pasado en
defensa de sus diversas posturas. En
nuestrapropiaiglesia, existen un nimero
de declaraciones publicadas que en su
momento no fueron probablemente de
ayuday que hoy parecen inquietantes. Por

LA OPINION DEL
LECTOR

En Cienciade los Origenes quere-
mos oir laopinién de los lectores. Haz-
nosllegar tuscomentariossobrelosarti-
culos publicados o tus colaboraciones
paraposiblesarticulos. Loscomentarios
deben ser pertinentes y breves, con un
maximo de 150 palabras. Puedes utilizar
nuestra pagina de Internet
www.grisda.org paraenviarnostuscon-
tribuciones, las cuales serén evaluadas
por el equipo del GRI.

ejemplo, Urias Smith sostuvo en la
primera péginadelaReview and Herald
que“los naturalistas afirman quelalinea
de demarcacion entre los humanosy los
animales se ha perdido en la confusion.
Esimposible, ya que ellos afirman decir
exactamente dondeterminael ser humano
y comienza el anima”.?? Esta linea de
pensamiento también puede ser hallada
en declaraciones posteriores como la de
Dores Robinson, secretaria de Elena G
de White, que escribi6: “ Cuaquiera que
observe el chimpancé, el gorila o €l
orangutén, no hallara dificil creer que
tienen alguin antepasado comin conlaraza
humana....Esmucho mésrazonable creer
que los simios descendieron del
hombre....” Por otro lado, @ menos un
darwinista, basado en su comprension de
la similitud del 98% entre los genomas
humanoy del chimpancéhadefendidola
aterradora perspectiva de crear quimeras
humano-simias, “yaque en estos oscuros
dias de antievolucionismo ignorante,
donde hay fundamentalistasreligiososen
laCasaBlancaque controlan € Congreso
eintentan distorsionar laensefianzadela
cienciaen nuestrasinstituciones educati-
vas, una dosis poderosa de realidad
biol6gicaseriareamentesaludable. Y este
es precisamente € mensgje que podrian
transmitir losclonesdequimeras, hibridos
0 especies mixtas’. 2

La Biblia es explicita respecto del
lugar especial del ser humano en la
creacion: “Y cred Dios a hombre a su
imagen, aimagen de Dios o cred; varén
y hembralos cred” . Debido asu misma
naturalezay a hecho que ahora vemos
“por espejo, oscuramente”’ % lacienciano
puede brindar respuestas definitivas
acerca de lanaturaleza de lahumanidad;
sus conclusiones son invariablemente
tentativasy estan sujetasd filtrofiloséfico
atravésdd cud seandizanlosdatos. Aun
con esas limitaciones, resultainteresante
notar que existe una claratendencia, una
que esevidente en algunas otras areas de
vanguardiadelaciencia, y esqueamedida
gqueaumentalacomprensiény seacumu-
lanlosdatos, lasaseveracionestemerarias
del pasado que parecian ser inconsistentes
conlasperspectivashiblicastradicionaes
son puestas en duda mientras que las

perspectivas consistentes con las afirma-
ciones biblicas parecen tornarse mas
sostenibles.
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EN TU COMPUTADORA?

El Geoscience Research Institute desea distribuir GRATUITAMENTE la
revista Ciencia de los Origenes entre todos los estudiantes, profesores y otros
interesados que tengan acceso a una computadora. Cada nimero que
preparamos en versién impresa aparece también en version electrénica en
formato PDF en la pagina de Internet www.grisda.org.

Estamos preparando una lista de distribucion por email a todos aquellos
gue muestren interés en recibir la revista y para ello necesitamos tu direccion
de correo electrénico. Sabemos que muchos estudiantes y profesores utilizan
nuestra revista para preparar sus clases, trabajos, memorias y proyectos
universitarios, pero que muchos todavia desconocen su existencia o no la
reciben puntualmente. Nuestro deseo es que seais los primeros en recibir la
publicacion, y por ello la estamos enviando por Internet antes de que salga en

Si estas interesado solamente tienes que enviar un email a
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